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 چكيده     

هاي كامل تصادفي بـا سـه تكـرار در     در قالب طرح بلوكآزمايشي  پاييزه، -تيپ پاييزه و بهاره ژنوتيپ گندم 21، برترلاين هاي و گزينش گروهبندي جهت 
. لايـن بـود   و بقيـه رقـم   دوژنوتپ مزبور، شامل  21 .اجرا شد خسروشهرمنطقه واقع در  ،ن آذربايجان شرقيي و منابع طبيعي استاايستگاه  مركز تحقيقات كشاورز

، تعداد روز تا ظهور سنبله، تعـداد روز تـا گلـدهي، تعـداد روز تـا رسـيدگي        مساحت برگ پرچم، ارتفاع بوته، تعداد روز تا آبستنيعبارت از مطالعه صفات مورد 
كل، طول سنبله، وزن سنبله، تعداد سنبلچه در سنبله، تعداد دانـه در سـنبله، وزن دانـه در سـنبله، عملكـرد بيولوژيـك، وزن هكتـوليتر، وزن        فيزيولوژيك، طول پدان

-Bkt/90يـپ  ژنوت. تجزيه واريانس داده ها حاكي از اختلاف بسيار معنـي دار بـراي تمـامي صـفات بـود     . بودند هزاردانه، تعداد سنبله در متر مربع و عملكرد دانه

Zhong 87  روش  باتجزية خوشه اي . برتر از سايرين بود دانه عملكرد برخي از صفات از جملهاز لحاظWard  بر اساس تمامي صفات با داده هاي استاندارد و
پ و خوشة دوم، شـامل نـه ژنوتيـپ    ژنوتيپ مورد بررسي در قالب دو خوشه گروهبندي شدند كه خوشه اول شامل دوازده ژنوتي 21در اين تجزيه . انجام شد شده
 . بود

 . نان  گندم و ، گروهبنديدانه ، عملكردتجزيه خوشه اي: كلمات كليدي

  
  مقدمه 

دليل كشورهاي صادركننده گندم  اينبه  .استاهميت بالايي برخوردار  گندم نه تنها يك ماده غذايي اساسي است، بلكه از لحاظ سياسي نيز از هامروز
پيش بيني براي ). 2002هيسي، (نام انقلاب سبز شناخته مي شود   با در بسياري از كشورها، افزايش توليد گندمو  )1376بهمنيا، (رند به قدرت سبز مشهو

 560درصد سالانه در توليد  2الي  6/1 براي نيل به اين هدف نياز به پيشرفت. ميليون تن مي باشد 1050الي  840، بين2020تقاضاي جهاني گندم در سال
گندم در ايران نيز از نظر ). 2005راجارام، (تن در هكتار است  8/3به  5/2يعني افزايش ميانگين جهاني عملكرد دانه در گندم از  ،جهاندر ميليون تن كنوني 

منابع آب به دليل محدوديت  و با توجه به اهميت گندم به عنوان منبع اصلي غذايي مردم .سطح زير كشت و توليد از مهمترين گياهان زراعي به شمار مي آيد
و به نژادي  ، بايستي افزايش عملكرد در واحد سطح از طريق روش هاي به زراعيگسترش سطح زير كشت هاي محدوديتنيز هزينه بر بودن آن و  و خاك،

هت كشت در مناطق سردسير كشور و تحقيق حاضر به منظور بررسي و گزينش لاين هاي با عملكرد بالا و صفات مطلوب زراعي، ج .مورد توجه قرار گيرد
 .گروهبندي اين لاين ها از نظر صفات مختلف صورت گرفت

  مواد و روش ها
رقم به  دودر اين پژوهش .در ايستگاه مركز تحقيقات كشاورزي و منابع طبيعي استان آذربايجان شرقي، اجرا شد 85 - 86در سال زراعيحاضر تحقيق 

هاي تحت بررسـي،   ژنوتيپ. پاييزه در مرحله آزمايش هاي پيشرفته مورد بررسي قرار گرفت -تيپ پاييزه و بهاره  )1ل جدو( لاين اميد بخش گندم 19همراه 
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 ارتفـاع بوتـه   صفات بوته به طور تصادفي 20در. لاين بود 21هر تكرار شامل . هاي كامل تصادفي، با سه تكرار مورد آزمايش قرار گرفتند در قالب طرح بلوك
  حاشـيه اثـر  پس از حـذف   كرت كل عملكرد دانه در. شمارش شد تعداد سنبله در متر مربع .گيري شد بر حسب گرم اندازه وزن سنبلهو  متر سانتي بر حسب

. دطرح بلوكهاي كامل تصادفي انجام ش بر مبنايتجزيه واريانس صفات ابتدا برقراري مفروضات تجزيه واريانس مورد تاييد قرار گرفت، سپس  .گرديد وردآبر
بـه منظـور گروهبنـدي ژنوتيـپ هـاي مـورد        .انجام گرفـت %  5دار بودند، با استفاده از آزمون دانكن در سطح احتمال  سپس مقايسه ميانگين صفاتي كه معني

بـراي  . انجام گرديـد  Wardبررسي، تجزيه خوشه اي با بهره گيري از ماتريس ميانگين داده هاي استاندارد شده براي همه متغيرها به روش كمترين واريانس 
  .استفاده گرديد  MSTAT-Cو   EXCEL ،SPSSتجزيه هاي آماري از نرم افزارهاي 

  
  نتايج و بحث

، تعداد روز تا ظهور سنبله، تعداد روز تا  از نظر صفات مساحت برگ پرچم، ارتفاع بوته، تعداد روز تا آبستنيهاي مورد مقايسه  ختلاف بين ژنوتيپا   
در سنبله، وزن دانه در سنبله، عملكرد گلدهي، تعداد روز تا رسيدگي فيزيولوژيك، طول پدانكل، طول سنبله، وزن سنبله، تعداد سنبلچه در سنبله، تعداد دانه 

 درصد 5درصد و شاخص برداشت در سطح احتمال 1بيولوژيك، وزن هكتوليتر، وزن هزاردانه، تعداد سنبله در متر مربع و عملكرد دانه در سطح احتمال 
 ژنتيكي تنوع. بودها از لحاظ صفات مورد ارزيابي  يپوجود تنوع بين ژنوت كه اين بيانگر )به علت محدوديت جدول نشان داده نشده است(  دار بودند معني

ميانگين صفات مورد بررسي نشان داد كه ارتفاع   اتمقايس نتايج .هاي اصلاحي مورد استفاده قرار گيرد هاي جديد و ساير برنامه تواند در توليد لاين موجود مي
تر بود و ساير  سنگين 12و  8، 7، 5وزن سنبله ژنوتيپ هاي . )2جدول (است ها  وتيپبيشتر از ساير ژن 19و 16، 14، 11بوته در رقم الوند و ژنوتيپ هاي 

در ژنوتيپ   بيشترين ميزان عملكرد دانه. حداكثر وزن هزار دانه را به خود اختصاص داد 12ژنوتيپ . در گروه پايين قرار داشتند  ها از نظر وزن سنبله ژنوتيپ
به علت محدوديت فقط نتايج ( ، برتر از ساير ژنوتيپ ها بودبيشتـروزن هزاردانه  و ارتفاع بوته، وزن سنبله،  نهعملكرد دا با 12ژنوتيپ  .بدست آمد 12

   .)مقايسه ميانگين تعدادي از صفات آورده شده است

  ژنوتيپ هاي گندم مورد مطالعه-1جدول
  نام لاينشمار نام لاينشمار  نام لاينشمار
1 Shahryar (Check 8 Bkt/90-Zhong 

87 
15"1-66-76/Sub"S  

2    C-80-4   9 Prl/90-Zhong 
87 

16Ghk"S"/Bow"S"//Ning8201  

3 Mv17//Attila/Bcn 10TORIK-16 17MV/7/3/Azd/Vee"S"//Seri82/Rsh/4/Azd/Vee#1//Attila

4 Mv17/Zrn  11Appolo/Hil 
81A 

18C/CNO//CAL/3/YMH/4/VP  

5 Jcam/Emu"s"//Dove"S"/3/Alvd/4/MV17/Attila12Bkt/90-Zhong 
87 

19CHAM4/TAM200//RSK/FKG15  

6 ES14/SITTA//AGRI/NAC 13TROCADERO20CHATELET  
7 Mv17/5/Gds/4/Anza/3/Pi/Nar//Hys 14GANSU-6 21Alvand  
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خوشة اول . ي شدندميانگين كليه صفات مورد ارزيابي در دو كلاس گروهبند مبنايژنوتيپ مورد بررسي بر  21 ،تجزية تابع تشخيصبر اساس 
 .را شامل شد 1و 3، 11، 18، 20، 13، 14، 16، 19را در خود جاي داد و خوشة دوم، ژنوتيپ هاي  4و  21، 2، 15، 17، 5، 7، 8، 9، 10، 6، 12ژنوتيپ هاي 

ها داشت ژنوتيپ هاي خوشه دوم از نظر تعداد گروه اول از نظر ارتفاع بوته، وزن سنبله، وزن هزار دانه وعملكرد دانه ارزشي بالاتر از ميانگين كل ژنوتيپ 
بهره  بر اساس اين نتايج مي توان از ژنوتيپ هاي برتر در برنامه هاي دورگ گيري هدفمند .ژنوتيپ داشتند 21سنبله در متر مربع ارزشي بالاتر از ميانگين كل 

به منظور برآورد تنوع ژنتيكي در ) 2008(آلتين تاش و همكاران و وم مراكشي رجهت بررسي تنوع ژنتيكي در گندم دو) 2010(زاركتي و همكاران .جست
  .نيز از تجزيه كلاستر براي گروهبندي ژنوتيپها استفاده كردندگندم نان و دوروم تركيه، 

  
  

  درصد 5صفات مورد اندازه گيري به روش دانكن در سطح احتمال تعدادي ازمقايسه ميانگين ژنوتيپ هاي گندم از نظر-2جدول

شماره ژنوتيپ ارتفاع بوته وزن سنبله وزن هزار دانه تعداد سنبله در متر مربع عملكرد دانه
7/2070  cde  67/470  abcd 4/31 defg 93/1 e 833/93  bcde 1 
1/2290  bcde  458  abcde  1/30 efgh 26/2 bcde 750/90  cde  2 
2/2147  bcde  438  bcdef  03/32 cdefg 88/1 e 167/88  efg  3 
7/2546  b  33/420  bcdef 03/33 bcdef 28/2 bcde 750/93  bcde  4 
7/2237  bcde  33/351  ef  7/34 bcde 64/2 abc 517/93  bcde  5 
5/2117  bcde  67/377  cdef  2/31 defg 25/2 bcde 400/89  def  6 
5/2389  bcd 33/366  def 06/37 b 57/2 abcd 633/92  bcde  7 
2/2290  bcde  33/344  f  33/35 bcd 82/2 ab 267/78  h  8 
5/1957  de  33/371  cdef  73/30 defg 31/2 bcde 183/94  bcde  9 

1919  e  354  ef 66/27 gh 01/2 de 700/92  bcde  10 
8/2240  bcde  67/445  bcdef  23/37 b 90/1 e 55/100  ab  11 
9/3123  a  67/385  cdef  33/41 a 11/3 a 350/81  gh  12 
2/1945  de  478  abc 06/30 efgh 92/1 e 733/80  h  13 
9/2383  bcd  67/407  bcdef  23/36 bc 11/2 cde 383/97  abc  14 
5/2295  bcde  67/449  bcdef  56/30 defgh 32/2 bcde 917/93  bcde  15 
3/2478  bc  33/513  ab 80/33 bcdef 11/2 cde 350/97  abc  16 
9/2293  bcde  450  bcdef  46/29 fgh 99/1 de 717/88  def  17 
1/2033  de  33/405  bcdef  46/31 defg 13/2 cde 533/82  fgh  18 
3/2019  de  67/560  a 06/26 h 82/1 e 150/96  abcd  19 

2093  cde  33/415  bcdef  46/34 bcde 09/2 cde 883/77  h  20 
5/2239  bcde  385  cdef  21/33 bcdef 37/2 bcde 107/103  a  21 

 .ف معني دار مي باشددر هر ستون حروف مشابه بيانگر عدم اختلا
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 نتيجه گيري كلي 

در برنامه ژنوتيپ هاي برتر بر اساس اهداف مورد نظر مي توان از بين ژنوتيپ هاي مزبور، اين لاين ها از نظر صفات مختلف قابل گروهبندي بودند كه 
براي منطقه آذربايجان و  تا سال و چند مكان تكرار شودبراي قابل اعتماد بودن نتايج پيشنهاد مي شود كه اين پژوهش در چند  .بهره جستهاي اصلاحي 

  .ساير مناطق مشابه قابل توصيه باشد
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Classification of wheat lines in cold regions       
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Abstract 

In order to select top lines and classify 21 winter and spring genotypes of wheat (Triticum aestivum L.), an 
experiment was conducted using a randomized complete block design with three replication. Two genotypes were 
cultivar and the others were line. The studied characters include some of agronomic traits such as seed yield, plant 
height, kernel weight and others. Analysis of variance revealed that there were significant differences between 
genotypes for all of the traits under study. The Bkt/90-Zhong 87 genotype's had the greatest value for some of traits 
such as seed yield. The 21 genotypes were classified in to two groups by cluster analysis using ward's algorithm 
based on all traits. The first cluster included 12 genotypes and the second had 9 genotypes.   
Key words: classification, cluster analysis, grain yield and wheat  

 
  

 


